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Resumen: El problema actual que tiene el Centro Nacional de Referencia para la Deteccion de Organismos
GCenéticamente Modificados es el uso de material de referencia finito. Por tanto, el objetivo de este estudio fue realizar
mediciones comparativas de un material de referencia certificado, utilizando sistemas de PCR digital (QX200) vy
(QuantStudio 12K Flex), obteniendo resultados repetibles, reproducibles y comparables, lo que permitid una mayor
robustez en |la caracterizacion de los materiales por medio de este método de cuantificacion, teniendo un IMpacto
significativo ya que asegura la disponibilidad de los materiales utilizados en analisis moleculares de OGM en productos

de interés agroalimentario.

INTRODUCCION

El ndmero de organismos genéticamente modificados
(OGM) en el mercado estd aumentando constantemente.
Debido a |la regulacion del cultivo y comercio de OGM en
diversos paises, existe presioOn para Ssu deteccidon vy
cuantificacion precisas. Hoy en dia, los enfoques basados
en el ADN son mas populares para este propodsito que |los
meétodos basados en proteinas, la PCR digital (APCR) ofrece
varias ventajas siendo una de ellas el ser un método
orimario de cuantificacion, lo que hace gue esta nueva
técnica sea Indispensable en la cuantificacion en ndmero
de copias.

Existen dos plataformas de PCR digital una basada en
gotas y la otra basada en camara, las cuales funcionan
mediante |la particion de una muestra de ADN o ADNc en
muchas reacciones de PCR individuales en paralelo.

METODOLOGIA

Se realizd |la estandarizacion del ADN extraido del material
de referencia a 50 ng/ul, posteriormente se realizaron
diluciones tanto para el gen enddgeno LEC y del evento
MON-@4032-6, quedando el factor de dilucidn para la
plataforma QuantStudio 12K Flex de 10000 y para la
plataforma QX200 de 6.67, posteriormente se realizd |a
preparacion de reactivos y cuantificacion en cada una de
las platatormas..

RESULTADOS
Valor
Val?r del Copias Copias en factor obtenido
Certificado' Plataforma Elemento L
(MRC) en 20ulL Sul dilucion = cp/cp (%)
QX200 MON-
cp/cp (%) Droplet D4P32-6 816 NA 0.67
Digital PCR
1.90 'f;zatemc op 42880 NA 667 1902
QuantStudio
12K Flex Real- MON- NA 0.955 1000
TimePCR 940326 016
System LEC1 NA 49.75 1000 '

Tabla 1. Limite de deteccion para el evento especifico MON-B4@32-6 .

4. DISCUSION

Los resultados obtenidos mediante las plataformas
QuantStudio 12K Flex y QX200 son repetibles,
reproducibles y comparables con el valor del certificado
del material de referencia.

5. CONCLUSIONES

* Las condiciones establecidas fueron optimas para la
cuantificacion del evento MON-@4032-6.

- Ambas plataformas (camara y gota) permiten realizar
la cuantificacion del evento, obteniendo resultados
comparables
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